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oz

Bu calisma, paleoantropoloji alaninda 2015-2017 tarihler arasinda Nature, Science, Science News, Discover, General
Anthropology, Proceeding of the National Academy of Sciences of the United States of America dergilerinde yayinlanmis
makalelerin derlenmesidir. Bu ¢aligmada Yeni Diinya Maymunlarinin Kuzey Amerika’y1 kesfinden, Avrupa’daki en erken
ates kullanim izlerine, en yakin tarih Oncesi akrabalarimiz olan Homo neandertaller’in Avrupa’da ortaya ¢ikisindan ve
yayiligindan, Homo neandertaller ve Homo sapiens arasindaki genetik iligkiyi gosteren antik genom c¢aligmalarina kadar
bir¢ok konu toplanmistir. Avrupa, Neandertal ve erken modern insan topluluklari ile ilgili nemli bir bolgedir. Dolayisiyla,
son yillarda bu kitadaki Neandertal ve erken modern insan topluluklar hakkindaki veriler toplanmaya ¢alisilmistir. Karbon—14
kullanilarak elde edilen yeni tarihlendirmeler ve yeni antik genom ¢alismalari da bu c¢aligmada derlenmistir. S6z konusu
calisma, paleoantropolojideki kesiflerin nemini genel okuyucu ile uzmanlagmis okuyucuya aktarma ve bu konudaki
eksikliklerin giderilmesi amaciyla hazirlanmigtir.

Anahtar kelimeler: Paleoantropoloji, homo, antik genom

ABSTRACT

This study is a compilation of articles published in paleoanthropology between 2015 and 2017 in the journals of Nature,
Science, Science News, Discover, General Anthropology, and Proceeding of the National Academy of Sciences of the United
States of America. From discovery of North America by Platyrrhini, to the earliest evidences of fire use in Europe; from the
emergence and spread of Homo neanderthals in Europe to the ancient genome studies showing the genetic relationship
between Homo neanderthals and Homo sapiens, many subjects were compiled. Europe is an important region related to
Neanderthal and early modern human communities. Therefore, data on Neanderthal and early modern human communities in
this continent in recent years have been tried to be collected. The new datings obtained by using Carbon-14 and ancient
genome studies were also compiled in this study. This study was prepared in order to transfer the importance of discoveries in
paleoanthropology to general reader and specialized readers, and eliminate the deficiencies in this matter.

Keywords: Paleoanthropology, homo, ancient genome

1. GIiRiS

Paleoantropoloji alaninda son yillardaki kazi ve arastirmalar, tarihlendirmelerdeki yeni yontemler, antik
genom analizlerinde yeni genetik veriler ve insanlarin bu bilim dalina duydugu ilgi paleoantropoloji alaninda
ilgili metinlerin hizla evrilmesi bu ¢aligmalarin bir sonucu olarak goriiyoruz. Nitekim bu bilim dalinda bazi
kavramlar kisaltilarak bir kelime halini almistir. Son yillarda makale ve diger metin yazilarinda siklikla
karsilastigimiz 6rnegin iginde LUCA: Last Universal Common Ancestor (Son Evrensel Ortak Ata), PCR:
polymerase chain reaction (polimeraz zincirleme tepkime), OoA: Out of Africa (Afrika’dan ¢ikig) gibi
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kisaltmalar hem genel okuyucuyu hem de uzmanlasmis okuyucuyu metin igerisinde sikmamaktir. Bunun
yani sira hayatimiza giren elektronik veri akisinin da makalelerde gordiigiimiiz kisaltmalarin bir sonucu
olabilir.

Bu calisma, 2015-2017 aras1 uluslararas1 bilim dergilerinde makale ve kisa 6zet seklinde yaymlanmis
yaymlarin i¢eren paleoantropoloji alanindaki yeni buluntularin bir metadoloji igerisinde derlenmesidir.

2.YENi BULUNTULAR
2.1. Panamacebus Transitus

Panama Kanal’inin Las Cascadas Formasyonu’nda 20.9 milyon yillik tabakalarinda Panamacebus transitus
olarak tanimlanan yedi adet dis bulundu. Arastirmacilara gore bu fosil buluntu Giiney ve Kuzey Amerika
arasinda memeli degisiminin en eski fosil kanitlarin1 gosteriyor. Panamacebus transitus Kuzey Amerika
topraklarinda Yeni Diinya Maymunlarimin bilinen en eski fosilli olarak tanimlaniyor. Bu kesif, Yeni Diinya
Maymunlarinin aile diizeyindeki ¢esitlenmesinin Giiney Amerika’da 22 ila 25 milyon arasinda Cebidae
icinde meydana geldigini ve Giiney Amerika’dan Kuzey Amerika’ya Panama kara kdpriileri ya da belki de
bir sal iizerinde gdg ettikleri ileri siiriilityor (Bloch ve ark., 2016; Tarlach, 2016).

2.2.Gracaecopithecus Freybergi

Almanya’nin Tiibingen Universitesi’nden Profesér Madelaine Béhme tarafindan yiiriitiilen uluslararas: bir
paleoantropolog ekibi, 7.2 milyon yillik Gracaecopithecus freybergi kalintilarini incelemis ve bu cinsin
hominine ait oldugu sonucuna varmistir. Aragtirmacilar gore, insan ve sempanzeler son ortak atalarindan
bilinildiginden yiizlerce yil 6nce ayrildilar. “Son sempanze-insan ortak atasinin yasadigi yer hala tartisilan
bir konudur” diyor Prof. Bohme. “Bilim adamlar1 simdiye kadar soylarin 5-7 milyon yil énce ayrildigini ve
ilk insanin Dogu Afrika’da gelistigi varsayildi”. Prof. David Begun “Bizim kesfimiz, insanlik tarihinin
baslangict i¢in yeni bir senaryo ¢izdi” diyor. Arastirmacilar Gracaecopithecus freybergi iki Ornegi
Yunanistan Pyrgos’tan bir alt cene ve Bulgaristan Azmaka’dan bir iist premolar disini incelediler. Yapilan
caligmada premolar diglerin koklerinin genis ¢apta kaynastigini ortaya ¢ikti. Bilyiilk maymunlarin genellikle
iki ya da ¢ ayr1 ve farkli kdklere sahiptir. Gracaecopithecus’un koklerinin birlestigi ve kismen kaynastigi-
modern insanlarin, erken insanlarin, ardipithecus ve Avustralopithecus’un da dahil oldugu birka¢ hominin
0zelligi olan bir kistas. Arastirmacilar, insan 6ncesi buluntularin Sahra alt1 Afrika’sina ait oldugunu ancak
Avrupa’da boyle bir kesfin kendileri ¢ok sasirttigini dile getiriyorlar. Dahasi, Gracaecopithecus freybergi,
Afrika’dan gelen en biiyilk potansiyel insandan yiizbinlerce yas biiyilk, Cad’dan 6-7 milyon yillik
Sahelanthropus tchadensis. Ekip, Yunanistan ve Bulgaristan’daki Graecopithecus fosil tabaklarinin
tarihlendirdi ve her iki fosil i¢in neredeyse eszamanli bir yas ortaya ¢ikti: Giintimiizde 7.24 ve 7.17 milyon
yil 6nce. “Bu tarihler sempanze-insan ayriminin Akdeniz bolgesine tasimamizi sagliyor” diyor Prof. Begun.
Dolayisiyla galigma ekipi insanin kdkeninin Afrika’da degil, Akdeniz’de olabilecegi hipotezini one siiriiyor.
Sonug olarak Gracaecopithecus freybergi sempanze-insan ortak atasindan ayrildiktan sonra ortaya ¢ikan
hominin olabilecegi diistiniiliiyor (Fuss ve ark., 2017; ScienceNews, 2017).

2.3. Cueva Negra (Siyah Magara)

800.000 y1l 6nce ispanya’nmin giineydogusundaki Cueva Negra (Siyah Magara) magarasinda insanlar kiigiik
kontrollii bir atesi kullanildiklar1 ortaya ¢ikti. Bu kesif, Avrupa’da en eski kontrollii atesin kullaniminin
kanit1 olarak gosteriliyor. Ayn1 zamanda Homo cinsinin diizenli olarak en az 1 milyon yil 6nce ates
kullandiklar1 fikrini desteklemekte. Arastirmacilar magarada 165°ten fazla tas alet lizerinde isiya maruz
kaldigimi gosteren izlere rastladilar. Ayrica, 1s1 ve yanma belirtisi gosteren yaklasik 2300 hayvan kemigi
parcasi bulundular. Bilim adamlari, nesnelerin 400 ile 600 derece arasinda bir sicakliga maruz kaldigini
belirlediler (Bower, 2016).

2.4. Homo antecessor

430 bin y1l énce Homo antecessor, “sima” Sima de los Hoesos (Ispanya) ait kemiklerden elde edilen
cekirdek ve mitokondrial DNA’nin (mtDNA) tamamina yakini analiz edildi. DNA analizi, Homo
antecessor’un Homo heildelbergensis’e mi yoksa Neandertallere mi? atasal kok oldugu sorunsu cevabini
ortaya cikardi. Almanya’nin Leipzig kentindeki Max Planck Evrimsel Antropoloji Enstitiisi’'nden Mattias
Meyer ve ekibi, Ispanya’daki 430 bin y1l dncesine ait ¢ekirdek DNA’sindan, Homo antecessor’un erken
Neandertaller’e atasal kok olabilecegini belirledi. Ayrica Anatomik Modern Insan ve Neandertal &nciillerinin
765 ile 550 bin y1l 6nce birbirlerinden ayrildiklari anlasildi. Dolayisiyla her iki populasyonun yaklagik 900
bin yi1l 6nce Homo antecessor’den evrimlesmis olabilecegi ortaya ¢ikmis durumda. Meyer ve ekibinin
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calismasi i¢in, Danimarka Kopenhag Doga Tarihi Miizesi’nden Ludovic Orlando: “bdyle bir DNA
calismasinin baslamasi bile zaten ¢ok iddiali, yonetmesi de bir o kadar daha etkileyici” ve “bu ¢alismada
ger¢ekten de miimkiin olan sinirlara ulasildi” diyor. Bu galismanin dikkati ¢eken diger bir nemli bulgusu ise
Homo antecessor’iin mitokondriyal DNA’simin Avrupa’daki Neandertaller’e gére Ispanya’dan binlerce
kilometre uzakliktaki Sibirya’daki Denisovan insan grubuna daha yakin oldugudur (Callaway, 2016).

2.5.Chételperronian Kiiltiirii

Bati Avrupa’da Orta ve Ust Paleolitik gecisi, Neandertaller’in ortadan kaybolmas: ve anatomik olarak
modern insanlarin yayilmast (AMH’ler) olarak tanimlanir. Bu gecis donemi giincel kronoloji, davranis
bicimi ve biyolojik modellenmesiyle Chatelperronian kiiltiire dayaniyor. Chatelperronian kiiltiirii
Neandertaller’le iliskilendirilen bir endiistri olarak bilinir ancak giiniimiizde hala tartisma konusu olan bir
iligkidir. Nitekim Fransa’daki Grotte du Renne ve Arcy-sur-Cure yerlesimlerdeki Chatelperronian
tabakalarinin hi¢ biri dogrudan Neandertal kalintisiyla tarihlenmemistir. Neandertaller ile Chéatelperronian
toplulugu arasinda dogrudan bir hominin radyo karbon tarihi ve Neandertaller ile iliskilendirilebilecek
molekiiler kanitlarin kesinligi tartigmalidir. Ancak Grotte du Renne magarasinda biyomolekiiler ve
kronolojik analizler, Neandertal-Chatelperronian birlikteliginin kanitlarin1 sunmakta. Grotte du Renne
magarasinda Chatelperronian tabakalarinda 28 adet hominin kemigi kiitle spektrometre ile analiz edildi.
Sonra sivi kromatografi yardimiyla homininin kemiklerinde proteom’u (bir dokuda bulunan tiim proteinler)
elde edildi. Palacoproteome analiziyle kemiklerin filogenetik ve fizyolojik olarak arkaik bir insana ait oldugu
anlagildi. Ancak bu yeni tanimlanan homininin, anatomik olarak modern insam1 m1 (AMH) yoksa
Neandertaller’i mi temsil ettigini belirlemek i¢in kollajen tip X, alfa—1 zincirindeki COL10al genindeki
pozisyon 128 analizine bakildi. COL10al 128 aminoasit pozisyonu i¢inde, N (Asparajan) ve D (Aspartat)
aminoasitleri tespit edildi. Modern insanda %99,1 N ve %0.9 D aminoasidi bulunur iken ii¢ Neandertal
genomunda aminoasit D daha yaygin oldugu goriildii. Denisovan genomunda ise N ve D heterozigot bir
dagilima sahiptir. Bu durumda D aminoasidin, Hominidae atalarindan kaldigi anlasildi. Yine COL10al
genindeki rs142463796 alleli de modern insanlardan ¢ok, Neandertal genomunda bulundugu ortaya ¢ikti.
Grotte du Renne Magarasi’ndaki kemiklerinde tespit edilen D aminoasit ve rs142463796 alleli bu kalintilarin
Neandertaller’e ait oldugunu gosterdi. Bu caligmanin devaminda yapilan mitokondriyel DNA (mtDNA)
analizi ve diger sonuglar da bu ¢alismay1 destekler niteliktedir. Dolayisiyla, Grotte du Renne Magarasi’nda,
Neandertal-Chatelperronian iliskisi dogrulanmig gibi (Welker ve ark., 2016).

2.6. DNA Analizleri

Son yillarda Homo Neandertal hakkinda, DNA analizlerinden énemli sonuglara ulasiimaya baslandi. Ornegin
Avrupalilarin ve Asyalilarin hiicrelerindeki DNA’nin sadece belirli bir kisminin Neandertaller’den geldigi
belirlendi. Yillardir Homo Neandertal ile Homo sapiensler’in bir ya da iki kez karsilasmis olabilecekleri 6n
goriiliiyordu. Ancak yeni arastirmalarda, son 60 bin yilda Homo sapiens ile arkaik kuzenlerin, birden fazla
yerde ve zamanda karsilastiklari ortaya ¢ikiyor. Uluslararasi bir ekip yeni istatistiksel yontemler gelistirerek,
modern insanlar, Neandertaller ve Denisovanlilar’in hangi kitada karsilastiklarim1 ve birbirleriyle hangi
siklikta gen aligverisinde bulunduklarimi tespit etmeyi amagladilar. Arasgtirmacilar, eger Dogu Asyali iseniz
soy agacinizdaki gen havuzunuza farkli zamanlarda ii¢ kez Neandertaller geninin karigmis olabilecegini
bildirdi. Bu karisimin Avrupali ve Giiney Asyalilarda iki kez, Malenezyalilar’da ise yalnizca bir kez oldugu
goriildii. Afrikalilar da ise Neandertaller ile hicbir gen aligverisinin olmadig1 anlasildi. Ilk olarak, modern
insanla Neandertal arasinda gen aligveriginin yaklagik 100 bin yil 6nce oldugunu gdsteren kanitlar, bir
Neandertal’e ait ayak parmak kemigindeki modern insan DNA’sinin ortaya c¢ikarilmasiyla anlasildi.
Arastirmacilarin ulastigr bir diger sonug ise; Malenezyalilarin genomlarindaki %2—4’ii, Denisovanlilardan
gelmesidir. Yine bu arastirmanin diger bir sonucu ise Neandertaller ile Denisovanlilarin birbirleriyle gen
aligverisinde bulunduklar1 belirlendi. Ayn1 zamanda, Neandertallerden modern insana aktarilan, 6rnegin kan
sekeri diizeyini artiran GCG geni, yine hiicre zar1 proteni olan ve yaglar parcalayan PLPP1 geni gibi bazi
bagisiklik sistemimizi giiclendiren genleri arkaik atalarimiza ait oldugu belirlendi. Dolayisiyla, 50 bin yil
once modern insanlarin Avrupa ve Asya’daki Neandertal topraklara yerlestiklerinde, bu genlerin modern
insanlarin yeni hastaliklara, diyete ve iklime adapte olmalarina avantaj saglamis oldugu goriilityor (Gibbons,
2016).

Fosil kayitlara dayanilarak en az 430 bin yil 6nce Neandertaller’in modern insanlardan ayrildigi
diistiniilmekteydi. Ancak giiney Sibirya’da Altay Daglari’nda Denisova magarasinda ortaya cikarilan bir
Neandertal kadininin genomu analiz edildi, sonu¢ 765-550 bin yil Oncesi bir zaman araliginda
Neandertaller’in erken modern insan soyundan ayrilip bagimsiz bir soy ¢izgisi olusturduklart goriiliiyor.
Arastirmacilar yine ayni magarada bir Denisovan genomunu da analiz ettiler. Cikan sonu¢ Neandertaller’in
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Denisovanlilar’dan ayrilma zamaninin 473-381 bin yil Once olabilecegi tahmin ediliyor. Sonuglar bize
arkaik insanlarin birbirlerinden ayrilma zamanlari ile Neandertallerin modern insan ¢izgisinden ayrilma
zamanini bilenenden daha eski oldugunu sdyliiyor. Bu caligmanin diger merak uyandirici sonucu arkaik
insanlar ile modern insan arasindaki karigimin (melezlesme) orani. Son yilarda yapilan antik DNA analizleri
arkaik insanlar ile modern insanin 65—47 bin yil 6nce gen aligverisinde (¢iftlesme) bulunduklari tahmin
ediliyordu. Ancak Sibirya’daki Altay Daglari’ndaki Neandertal insaninin genom analizi, Afrika disindaki
erken modern insanlarin Neandertallerle gen aligverisinin (ciftlesme) bilinenden daha erken donemde, yani
100 bin y1l 6nce olabilecegini ileri siirdii. Bu da Altay Neandertal’in Denisovanlilar’a gore %5.4 daha fazla
Afrikali tiiremis allelle sahip oldugunu gosteriyor. Arastirmacilar, Altay Neandertal’den erken modern insana
gen akisint %5.8-3.3 oldugunu, Denisovanlilara aktarilan gen akisinin ise %0-0.5 oldugunu saptamislar.
Ilging sonug ise modern insanlardan Altay Neandertal’ine gen akismin oldugunun ortaya ¢ikmasidir ve
bunun %7.1-1.0 arasinda oldugudur. Bu durum Neandertaller’den erken modern insana gen akisinin oldugu
gibi, erken modern insanlardan Neandertaller’e ters yonde gen akisinin oldugunu da ortaya ¢ikmigtir. Altay
Neandertal’in 21. kromozomunda tiiretilmis alleller Avrupa Neandertaller’e (Ispanya’daki El Sidrén %3.5
Hirvatistan’daki Vindija’da %4.9 daha fazla) gore Afrikali erken modern insanlarla daha fazla tiiremis allel
paylastig1 goriilityor. Ayrica Avrupa Neandertaller’in 21. kromozomunda tiiremis alleller Denisovanlilar’a
(Denisovanlilar Ispanya’daki El Sidrén %9.8 Hirvatistan’daki Vindija’da %8.8 daha fazla) gore Afrikal
modern insanlarla daha fazla tiiremis allel paylastig1 goriiliiyor. 21. kromozom dizilerindeki gen akisina
iligkin tahminler Avrupa Neandertaller’in (El Sidrén ve Vindija) Afrika disindaki modern insanlara dogru
gen akiginin %2.6—0.3 arasinda oldugudur. Bu 65-47 bin yil arasi Avrupa’daki Neandertaller’in Afrika
disinda modern insanlarla Altay Neandertal’inden daha yakin iliskide olduklarmi gdsteriyor. Erken modern
insanlardan Neandertaller’e gen akisi, sadece Altay Neandertal’in atalarinda %2.1-0.1°dir. Dolayisiyla Altay
Neandertal’i 110 bin yi1l énce (168—68 bin yil dnce) Ispanya’daki El Sidron ve Hirvatistan’daki Vindija
Neandertal ¢izgisinden ayrildigi tahmin ediliyor. Bu durumda 110 bin y1l 6nce (168—68 bin yil dnce) erken
modern insandan Avrupa Neandertaller’e bir gen akisinin olmadigi ortaya ¢ikiyor. Bu calismada
arastirmacilar ayrica Altay Neandertal genomunun Denisovan genomundan daha genc¢ Afrika haplotiplerin
oldugunu buldular. Buna karsin diger arkaik genom haplotipleri, yani Denisovan’daki eski haplotipler, Altay
Neandertali’nden daha yiiksek oldugu goriildii. Bu durumda Altay Neandertal genomu igerisine karigmisg
geng Afrika haplotiplerin 230-100 bin y1l arasinda meydana geldigi goriiliiyor. Bu nedenle erken modern
insanlar, gliniimiiz Afrikali1 olmayan modern insan atalarinin géciinden 6nce arkaik homininler ile karigmis
olabilirler. Ayrica arastirmacilar son olarak erken modern insanlar ile Neandertaller’in kargilagmis
olabilecekleri muhtemel yerler ile ilgili kanitlar1 da sunuyor. Yaklasik 125 bin yil 6nce (OIS 5e) buzul arasi
donemde Neandertaller’in Avrupa’dan doguya dogru yayildiklar1 diisiiniildiigiinde, 120 bin y1l 6nce Levant,
erken modern insanlardan (Skhul ve Qafzeh Magaralar1) Neandertaller’e (Tabun Magarasi) gen akiginin
gerceklesebilecegi bir yer olarak tamimlaniyor. Bir baska yer ise, Giliney Arabistan ve Basra Korfezi
cevresidir. Erken modern insanlara iligkin Cin’de 120 bin yil 6nce bulunmus kalintilar, erken modern
insanlarin Afrika’dan bilinenden daha erken bir donemde gog ettigini ve Giiney Arabistan ve Basra Korfezi
yol cizgisin de ilerlemis olabileceklerini gosteriyor. (Kuhlwilm ve ark., 2016).

Neandertaller’in yaklasik 41-39 bin y1l 6nce Avrupa’dan yok olduklar1 diisiiniilmekte. Ancak Avrasya’daki
giiniimiiz insan DNA’sinin %1-3’ii Neandertaller’e aittir. Avrasya’daki onemli arkaik insan kalintilarina
sahip olan 6nemli yerlerden birisi de Romanya’daki 42—37 bin yil Oncesine tarihlenen Pestera cu Oase
Magaras1’dir. Bu magarada bulunan, Oase 1 olarak adlandirilan erkek bireye ait alt ¢ene kemigi iizerinde
DNA analizi ilging sonuglar gosterdi. Aragtirmacilar Oase 1 bireyin genomunun %6-9’unun Neandertaller’e
ait oldugunu belirledi. Hatta Oase 1 bireyinin 4—6 kusak Oncesi Neandertal olabilir. Bu durum Oase 1’in
genomunun modern insanlar ile Neandertaller arasinda gen aligverisinin sadece Yakin Dogu’daki insanlarla
sinirl1 olmadigini, sonrasinda muhtemelen Avrupa’da da gen aligverisini gerceklestirdigini gosteriyor. Ayrica
aragtirmacilar modern insanlar ile Neandertaller arasinda gen alis veriginin oldugun, ancak bu homininlerin
daha sonraki Avrupa niifuslarina pek katkida bulunmadiklarini goriilityor. Aragtirmacilar Oase 1 gibi hem
modern insan hem de Neandertal 6zelliklerine bir arada sahip olan diger 6rneklerin incelenmesi gerektigini
de vurguluyorlar (Fu ve ark., 2015).

Modern insanin 200 bin yil 6nce Afrika digina yayilmasindan sonra, fosil kamitlara dayanilarak 50—70 bin yil
once veya daha erken bir donemde kademeli olarak bugiinkii insan benzeri homininlerin Bat1 Avrasya’ya
4540 bin civarinda ulastiklar1 tahmin ediliyor. Nitekim Avrasya’daki modern insan kalintilarinin
mitokondriyel genomlarinin analiz edildigi yerler: Bati Sibirya’da Ust Ishim (45 bin yil 6nce), Rusya’da
Kostenki (39-36 bin yil dnce), Italya’da Fumane 2 (41-39 bin yil énce) ve Romanya’da Pestera cu Oase’dir
(42-37 bin yil 6nce). Son donemlerde Arastirmacilar Romanya’da Pestera Muierii Magarasi’nda 35 bin yil

Social Sciences Studies Journal (SSSJournal) sssjournal.info@gmail.com

4578


mailto:sssjournal.info@gmail.com

Social Sciences Studies Journal (SSSJournal) 2018 pp:4575-4580

Oncesine ait Muierii 1 olarak isimlendirilen bir kadin bireyin mitokondriyel genomuna ulastilar.
Arastirmacilar ilk olarak Muierii 1’in mitokondriyel genomunu, arkaik homo cinsine ait iki Neandertal, iki
Denisovanli ve 6 Erken Ust Paleolitik donem modern insan ile karsilastirdilar. Sonugta, Muierii 1’in
mitokondriyel genomunun erken modern insan genomuyla ayni oldugu goriildii. Arastirmanin ikinci
boliimiinde ise Muierii 1’in mitogenom pozisyonunu belirlenmesidir. Bu amagla, 144 modern insan ve 47
fosil insan mitogenomunu Muierii 1’in mitogenomuyla eslestirildi. Muierii 1’in haplogrubu muhtemelen 60—
70 bin yil oOnce Afrika digina yayilmis olan makro-haplogrup N’den tliremis gliniimiiz Afrika U
haplogrubunun alt grubu olan U6 igerisinde yer aldigi ortaya ¢ikti. U6 haplogrubu Kuzey Afrika’nin
dogusundan (Misir %1.09-1.57) batisina dogru (Magrip %8.89) giderek artan bir frekansa sahiptir. Benzer
bir durum Giiney Avrupa populasyonlar icinde de gegerlidir (Dogu Akdeniz %0,19, Giiney Ispanya %1.12).
U haplogrubunu tasiyan kisiler, Bati Asya’dan batiya dogru yaklasik olarak 52—39 bin yil 6nce yayilmis ve
US haplogrubu olarak Avrupa’ya ulagmislardir. Daha sonra Kuzey Afrika’da U6 haplogrup olarak ortaya
cikmislardir. Arastirmacilar U haplogrubun Avrasya kokenli oldugu U6 i¢in en yeni ortak atanin 35.3 bin y1l
Oncesine (46.4—24.6 bin yil 6nce) ait oldugunu hesapladilar. Bu durumda U6 soyunun Bati Asya’da bir yerde
ortaya ciktig1 goriilityor. Giiney Dogu Avrupa’da, Romanya’nin bir yerinde 35 bin yil énce U6 haplogrubun
bulunmasi, U6 soyuna sahip kisilerin ya Dogu Avrupa’dan geldigini ya da U6 haplogrubun 35 bin yil
oncesinden daha eski oldugunu ortaya ¢ikiyor. Arastirmacilar U6 soyunun 49.6 bin yil dnce ortaya ¢iktigini
oneriyor. Bu durumda Muierii 1 soyunun Erken Ust Paleolitik donemde Bat1 Asya’dan Kuzey Afrika’ya bir
geri doniis gogli yapmis olabilecegini gosteriyor (Hervella ve ark., 2016).

Bir bagka yeni bir genom analizi ise, Neandertal DNA’sim baz1 Pasifik Ada halklarin DNA’siyla
karsilagtirdi. Sonuglar ilging, Malenezyenlerin DNA’simin %4-1.5"1 Neandertaller’den miras aldigini, buna
karsin Denisovanlilarin Malenezyenlerin DNA’sina %3.4-1.9 arasinda bir oranda gen aktardig: tespit edildi
(Rice, 2016). Bu durumda Asya-Pasifik bolgesine gelen modern insanlarin hem Neandertaller hem de
Denisovanlilar ile gen alis verisi yaptiklar ortaya ¢ikiyor. Ancak Ispanyali bilim adamlar1 bu bulgularda bazi
eksiklerin oldugunu belirledi. Arastirmacilar Yerli Avustralyalilar, Papuanlar, Andaman Adalar1 ve
Hindistan’daki insanlarin genlerini analiz ettiler. Daha 6nce tanimlanmis hominin tiirleriyle uyusmayan
DNA bdliimleri kesfettiler. Bu kesfedilen DNA dizilerinin, yasayan Avrupalilar’in ve Dogu Asyalilar’in
genomlarinda mevcut olmadigi sadece Giiney Asya ve Pasifik bolgesinde yasayan insanlarin genomlarinda
oldugu belirlediler. Simdiye kadar tanimlanmis hominin tiirlerinden ayri, bilinmeyen bir hominin tiiriiniin
Giliney Asya ve Pasifik bolgesine gen alig veriginde bulundugu goriiliiyor. Arastirmacilar tanimlanamayan
homininin Homo erectus olabilecegini belirtiyorlar. Fosil kayitlar, Asya’da 1.8 milyon yil ile 33 bin yil
arasinda Homo erectus’un varliginin, Giiney Asya ve Pasifik bolgesindeki tanimlanamayan bu gen akisinin
destekleyebilir (Mondal ve ark., 2016).

Sonug olarak bu c¢alisma bugiine kadar bildigimiz birgok buluntu ve yorumlarin tekrar gdzden gegirmemiz
gerektigini ortaya c¢ikariyor.
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